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Цель. Изучение генетической структуры крупного рогатого 
скота голштинской породы голландской и немецкой селекции, а 
также потомков I-ой генерации (локальной) по группам крови в 
стаде АО «Айдын». Методы. Материалом исследований служила 
кровь. Взятие крови от животных, постановку реакций гемолиза 
эритроцитов, а также изучение групп крови проводили по обще-
принятой методике [4]. Группы крови определяли гемолитиче-
скими тестами с использованием 46 реагентов крупного рогато-
го скота, унифицированных в Международных сравнительных ис-
пытаниях, которыми выявляли антигены, контролируемые ал-
лельными генами 9 генетических систем. Результаты. В ста-
тье приведены материалы результатов исследований генети-
ческой структуры крупного рогатого скота голштинской поро-
ды голландской и немецкой селекции, а также потомков I-ой ге-
нерации (локальной) по группам крови в стаде Акционерного Об-
щества «Айдын». По EAB- локусу из 22 изученных антигенов не 
выявлен антиген T2 у всего тестируемого поголовья животных. 
Выявлена высокая частота встречаемости антигенов G2, G3, I2, 
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O2, Y2, Eʹ2, Q′, G″, концентрация которых почти одинаковая во 
всех популяциях оцениваемых животных. Оценка анализируемых 
животных показала, что популяция животных голландской се-
лекции отличается большей насыщенностью антигенными 
факторами – 28,7%, чем популяции животных немецкой селекции 
и потомков I-ой генерации – 25,9% и 25,3% соответственно. В 
аллелофонде ЕАВ-локуса у популяции потомков I-ой генерации 
выявлена 61 аллель, популяции немецкой селекции – 33 аллеля, 
голландской селекции – 13 аллелей. У потомков I-ой генерации и 
популяции немецкой селекции выявлено 18 одинаковых аллелей, 
среди которых основной удельный вес в структуре аллелофонда 
занимают аллели B2O1, B2O1Y2D′, G2Y2E′2Q′, I2, O1, DʹGʹQʹ, Q′, и G″. 
Аллель DʹGʹQʹ выявлен только в популяции немецкой селекции, 
является специфичным и для бестужевской породы. Выводы. 
Популяция животных голландской селекции отличается большей 
насыщенностью антигенными факторами – 28,7%, чем популя-
ции животных немецкой селекции и потомков I-ой генерации – 

25,9% и 25,3% соответственно. Полученные результаты имеют 

практическое значение для восстановления генетических ресур-
сов молочного скота Республики Молдова при чистопородном 
разведении районированных пород. 
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Joint-Stock Company „Aydyn”, 
Comrat, Administrative and Territorial Unit “Gagauz Erie”,  

Republic of Moldova 

 
 Aim. The article presents the results of studies Holstein Dutch and 
German breeding cattle genetic structure, as well as the first generation 
(local) descendants by blood group in the Joint Stock Company "Aydyn" 
herd. Methods. The research material was blood. Blood sampling from 
animals, the formulation of erythrocyte hemolysis reactions, as well as 
the study of blood groups were carried out according to the generally 
accepted method [4]. Blood groups were determined by hemolytic tests 
using 46 cattle reagents, standardized in the International comparative 
trials, which revealed antigens controlled by allelic genes of 9 genetic 
systems. Results. The article presents the results of the Holstein cattle 
of Dutch and German breeding genetic structure studies, as well as de-
scendants of the 1st generation (local) by blood group in the herd of 
"Aidyn" Joint Stock Company. According to the EAB locus of the 22 
studied antigens, T2 antigen was not detected in the entire tested ani-
mal population. It was detected a high frequency of occurrence the anti-
gens G2, G3, I2, O2, Y2, Eʹ2, Q′, G″, the concentration of which is al-
most the same in all populations of the estimated animals. The assess-
ment of the analyzed animals showed that the Dutch animal population 
is more saturated with antigenic factors - 28.7% than the German ani-
mal population and descendants of the first generation – 25.9% and 
25.3%, respectively. In the allelophond of the EAB locus, 61 alleles were 
identified in the 1st generation descendants' population: the German 
breeding–- 33 alleles, Dutch breeding – 13 alleles. 18 identical alleles 
were identified among the descendants of the first generation and the 
population of German breeding, among which the main specific weight 
in the structure of the allelophond is occupied by the alleles B2O1, 
B2O1Y2D′, G2Y2E′2Q′, I2, O1, DʹGʹQʹ, Q′ and G″. The allele DʹGʹQʹ was 
found only in the German breeding population it is also specific to the 
Bestuzhev breed. Conclusions. The population of the Dutch selection 
animals is characterized by a greater saturation with antigenic factors - 
28.7% than the German selection population animals they’re and the 1st 
generation descendants - 25.9% and 25.3%, respectively. The results 
obtained are of practical importance for the restoration the Dairy Cattle 
genetic resources in the Republic of Moldova using zoned breeds pure-
bred breeding. 

Keywords: antigen, allele, locus, frequency, German breeding, 
Dutch breeding, descendants of the first generation.  
DOI: https://doi.org/10.33694/2617-0787-2020-1-13-370-383 
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Мета. Вивчення генетичної структури великої рогатої худоби 
голштинської породи голландської та німецької селекцій, а також 
нащадків I-ої генерації (локальної) за групами крові в стаді АТ «Ай-
дин». Методи. Матеріалом досліджень слугувала кров. Взяття 
крові від тварин, постановку реакцій гемолізу еритроцитів, а та-
кож вивчення груп крові проводили за загальноприйнятою мето-
дикою [4]. Групи крові визначали гемолітичними тестами з вико-
ристанням 46 реагентів великої рогатої худоби, уніфікованих у 
Міжнародних порівняльних випробуваннях, якими виявляли анти-
гени, контрольовані аллельними генами 9 генетичних систем. 
Результати. У статті наведено матеріали результатів дослі-
джень генетичної структури великої рогатої худоби голштинсь-
кої породи голландської та німецької селекцій, а також нащадків I-
ої генерації (локальної) за групами крові в стаді Акціонерного То-
вариства «Айдин». За EAB- локусом з 22 вивчених антигенів у 
всього тестованого поголів'я тварин не виявлене антигену T2. 
Встановлено високу частоту прояву антигенів G2, G3, I2, O2, Y2, 
E'2, Q ', G ", концентрація яких майже однакова у всіх популяціях 
оцінюваних тварин. Оцінка досліджуваних тварин показала, що 
популяція голландської селекції відрізняється більшою насиченіс-
тю антигенними факторами - 28,7%, ніж популяції тварин німе-
цької селекції і нащадків I-ой генерації - 25,9% і 25,3% відповідно. У 
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алелофонді ЕАВ-локусу в популяції нащадків I-ої генерації виявлено 
61 алель, популяції німецької селекції - 33 алелі, голландської селе-
кції - 13 алелей. У нащадків I-ої генерації і популяції німецької селе-
кції виявлено 18 однакових алелей, серед яких основну питому ва-
гу в структурі алелофонду займають алелі B2O1, B2O1Y2D ', 
G2Y2E'2Q', I2, O1, D'G'Q', Q ', і G ". Алель D'G'Q' виявлено тільки в 
популяції німецької селекції, який є специфічним і для бестужевсь-
кої породи. Висновки. Популяція тварин голландської селекції від-
різняється більшою насиченістю антигенними факторами - 
28,7%, ніж популяції тварин німецької селекції і нащадків I-ой гене-
рації - 25,9% і 25,3% відповідно. Отримані результати мають 
практичне значення для відновлення генетичних ресурсів молоч-
ної худоби Республіки Молдова при чистопородному розведенні 
районованих порід. 

 
Ключові слова: антиген, алель, локус, німецька селекція, го-

лландська селекція, нащадки першої генерації. 
DOI: https://doi.org/10.33694/2617-0787-2020-1-13-370-383 

 
Постановка проблемы. В генетике все шире разрабатываются 

новые пути изучения закономерностей наследования количествен-
ных различий между признаками не по прямым, а по косвенным по-
казателям. К числу таких маркеров относятся хромосомы, группы 
крови, полиморфные белки крови, молока и других биологических 
жидкостей, которые представляют большой интерес в связи с тем, 
что они отличаются высоким постоянством. Кариотип, антигены и 
полиморфные белки, выявленные на ранних этапах постнатального 
периода онтогенеза, остаются таким же и в течение всей жизни 
особи.  

Изучение генофонда пород сельскохозяйственных животных яв-
ляется одним из важнейших направлений с середины 20-го века. 
На современном этапе развития генетической селекции в молоч-
ном скотоводстве актуальным является использование аллельных 
форм генов, ответственных за группы крови. Это способствует 
углублению форм слежения за состоянием конкретных пород, ти-
пов, стад с позиций генного уровня наследственности [2]. Ценность 
генов групп крови и полиморфных белков заключается в том, что 
они маркируют хромосомы, предающие генетическую информацию 
от поколения к поколению. Поэтому они могут быть в сцеплении с 
другими генами, оказывающими в совокупности существенное вли-
яние на продуктивные качества животных [1].  
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В последние десятилетия широко используются и возросли 
масштабы генетического влияния животных голштинской породы, 
которые обладают наиболее высокой молочной продуктивностью, 
приспособленностью к промышленным технологиям и используют-
ся для улучшения других пород во многих странах мира.  

В Республику Молдова, начиная с 2008 года, импортируют нете-
лей голштинской породы, в основном голландской, немецкой, а 
также французской селекции. На племенной ферме крупного рога-
того скота АО «Айдын» разводят голштинскую породу, завезенную 
из Голландии и Германии. Ранее нами проведено тестирование и 
изучение групп крови крупного рогатого скота голштинской породы 
голландской селекции в стадах ООО «Страпит», ООО «Доксан-
ком», [7, 8, 9].  

Целью данной работы было изучение генетической структуры 
крупного рогатого скота голштинской породы голландской и немец-
кой селекции, а также потомков I-ой генерации (локальной) по груп-
пам крови в стаде АО «Айдын». 

Материал и методы. Объектом исследований являлся крупный 
рогатый скот голштинской породы голландской (n=16) и немецкой 
(n=54) селекции, а также потомки I-ой генерации (n=200) стада Ак-
ционерного Общества (АО) «Айдын», г. Комрат, Автономно-
территориальное образование (АТО) «Гагауз Ери». Материалом 
исследований служила кровь. Взятие крови от животных, постанов-
ку реакций гемолиза эритроцитов, а также изучение групп крови 
проводили по общепринятой методике, [4]. Группы крови опреде-
ляли гемолитическими тестами с использованием 46 реагентов 
крупного рогатого скота, унифицированных в международных срав-
нительных испытаниях, которыми выявляли антигены, контролиру-
емые аллельными генами 9 генетических систем.   

Частоты встречаемости антигенов и аллелей ЕАВ-локуса (q) 
определяли общепринятым методом.   

Выявление аллелей ЕАВ-локуса и последующий анализ алле-
лофонда проведено по следующим генетическим показателям: об-
щее количество аллелей ЕАВ-локуса; степень гомозиготности (Сα), 
количество эффективных аллелей (Na) [3]. Полученные материалы 
обрабатывали на персональном компьютере. 

Результаты исследований. В результате проведенных иссле-
дований установлено, что животные голштинской породы немецкой 
и голландской селекции, а также потомки I-ой генерации в стаде  
АО «Aidân» различаются как по антигенному составу эритроцитов 
крови, так и по частоте их встречаемости, табл. 1. 
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Таблица 1. Антигенная структура групп крови популяции  
голштинского скота различного происхождения 

№ 
п/п 

Локу-
сы  

Анти-
гены  

Потомки I-ой ге-
нерации, МД 

n=200 

Немецкая се-
лекция, 
 n=54 

Голландская се-
лекция, 

n=16 
n p n p n p 

1. A A2 53 0,2650 15 0,2778 6 0,3750 
2. Z' - - - - - - 
3. B B2 44 0,2200 9 0,1667 4 0,2500 
4. G2 81 0,4050 23 0,4259 8 0,5000 
5. G3 84 0,4200 23 0,4259 8 0,500 
6. I1 14 0,0700 3 0,0556 - - 
7. I2 63 0,3150 15 0,2778 6 0,3750 
8. O2 65 0,3250 17 0,3148 4 0,2500 
9. P2 1 0,0050 - - - - 
10 Q 2 0,0100 - - - - 
11 T1 2 0,0100 - - - - 
12 T2 - - - - - - 
13 Y2 124 0,6200 31 0,5741 11 0,6875 
14 D' 36 0,1800 15 0,2778 2 0,1250 
15 E'2 84 0,4200 24 0,4444 9 0,5625 
16 G' 53 0,2650 31 0,5741 5 0,3125 
17 I' 6 0,0300 - - - - 
18 J'2 13 0,0650 5 0,0926 1 0,0625 
19 O' 44 0,2200 22 0,4074 4 0,2500 
20 P' 4 0,0200 2 0,0370 3 0,0625 
21 Q′  97 0,4850 28 0,5185 10 0,6250 
22 Y′  3 0,0150 - - - - 
23 B″  1 0,0050 - - - - 
24 G″  39 0,1950 14 0,2593 3 0,1875 
25 C C1 43 0,2150 17 0,3148 4 0,2500 
26 C2 81 0,4050 21 0,3889 8 0,5000 
27 E 123 0,6150 30 0,5556 10 0,6250 
28 R1 6 0,0300 1 0,0185 2 0,1250 
29 R2 58 0,2900 10 0,1852 9 0,5625 
30 W 51 0,2550 13 0,2407 6 0,3750 
31 X1 17 0,0850 3 0,0556 1 0,0625 
32 X2 138 0,6900 42 0,7778 10 0,6250 
33 C′  15 0,0750 2 0,0370 2 0,1250 
34 L′  42 0,2100 17 0,3148 4 0,2500 
35 F-V F 193 0,9650 52 0,9630 16 1,0 
36 V 27 0,1350 5 0,0925 4 0,2500 
37 J J2 125 0,6250 28 0,5185 9 0,5625 
38 L L 80 0,4000 16 0,2963 9 0,5625 
39 M M 1 0,0050 1 0,0185 - - 
40 S S1 54 0,2700 17 0,3148 5 0,3125 
41 U 26 0,1300 5 0,0926 4 0,2500 
42 H′ 175 0,8750 45 0,8333 13 0,8125 
43 U′  24 0,1200 11 0,2037 2 0,1250 
44 H″  25 0,1250 5 0,0926 4 0,2500 
45 U″  1 0,0050 - - 1 0,0625 
46 Z Z 108 0,5400 27 0,5000 6 0,3750 
Средняя частота  
антигенов 0,2528                                                                                                                       0,2596 0,2867 



 

377 

 

Так, по EAA- локусу антиген Zʹ не выявлен у всего исследуемого 
поголовья животных, а частота встречаемости антигена A2 состав-
ляет 0,2650 (потомки I-ой генерации), 0,2778 – (немецкая селек-
ция).  

По EAB- локусу из 22 изученных антигенов не выявлен антиген 
T2 у всего оцениваемого поголовья животных. Чистопородные по-
пуляции животных немецкой и голландской селекции характе-
ризуются тем, что у них не выявлены антигены P2, Q, T1, Yʹ, B″. 

Аналогичные результаты получены нами в популяции голштин-
ского скота голландской селекции в стаде ООО «Доксанком» [8, 9].   

Выявлена высокая частота встречаемости антигенов G2, G3, I2, 
O2, Y2, Eʹ2, Q′, G″.  

Как видно, наблюдается почти одинаковая (с небольшими коле-
баниями) концентрация вышеперечисленных антигенов во всех по-
пуляциях оцениваемых животных. 

По EAC-локусу из 10 изученных антигенов выявлены все анти-
гены у животных анализируемых популяций. Наиболее распростра-
ненными являются антигены C2, E, R2, X2, L', которые характеризует 
популяцию анализируемых животных и в целом голштинскую поро-
ду, и подтверждают результаты изучения антигенного профиля по-
пуляции голштинской породы другими исследователями [2].    

По F-V- локусу выявлены оба антигена у всего анализируемого 
поголовья животных с частотой встречаемости антигена F от 0,9630 
(немецкая селекция) до 1,0 (голландская селекция). Частота встре-
чаемости антигена V варьирует от  0,0925 (немецкая селекция) до 
0,2500 (голландская селекция). 

В однофакторных EAJ-, EAL-, EAM-, EAZ-локусах у всего анали-
зируемого поголовья животных выявлены все изучаемые антигены, 
за исключением отсутствия антигена M у животных голландской 
селекции. Следует отметить высокую частоту встречаемости анти-
генов J2 и Z.  

По EAS-локусу из 6 изученных выявлены все антигены у всей 
популяции анализируемых животных за исключением отсутствия 
антигена U″ у животных немецкой селекции. Наиболее распростра-
ненными оказались антигены S1, Hʹ. Частота встречаемости антиге-
на Hʹ варьирует от 0,8125 (голландская селекция) до 0,8750 
(descendența generației I).   

Оценка анализируемых животных показала, что популяция жи-
вотных голландской селекции отличается большей насыщенностью 
антигенными факторами – 28,7%, чем популяции животных немец-
кой селекции и потомков I-ой генерации – 25,9% и 25,3% соответ-
ственно. 
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В результате проведенных исследований были определены ал-
лели EAB-локуса. В аллелофонде ЕАВ-локуса у популяции потом-
ков I-ой генерации выявлена 61 аллель, (табл. 2), популяции 
немецкой селекции – 33 аллеля (табл. 3), голландской селекции – 
13 аллелей (табл. 4). 

 

Таблица 2. Аллелофонд ЕАВ локуса популяции 
голштинской породы - потомков I-ой генерации (MD) 

 
№ 
п/п Аллели  

Частота 
(q)  

№ 
п/п  Аллели 

Частота 
(q)  

1. B2 0,0025 32. Y2Eʹ2 0,0025 
2. B2G2 0,0025 33. Y2Eʹ2GʹQʹGʺ 0,0025 
3. B2G2Y2IʹOʹYʹ 0,0025 34. Y2Eʹ2Qʹ 0,00285 
4. B1I1 0,0050 35. Y2DʹEʹ3GʹOʹPʹQʹYʹBʺGʺ 0,0025 
5. B2O1Y2Dʹ 0,0200 36. Y2DʹGʹOʹ 0,0075 
6. B2O2 0,0525 37. Y2DʹGʹOʹGʺ 0,0025 
7. B2O2Y2 0,0050 38. Y2DʹGʹQʹ 0,0025 
8. B2Y2GʹOʹQʹGʺ 0,0050 39. Y2DʹGʹOʹQʹ 0,0025 
9. G2I1  0,0125 40. Y2DʹGʹGʺ 0,0025 
10. G2I1T1 0,0025 41. Y2Gʹ 0,0050 
11. G2O2 0,0025 42. Y2GʹOʹ 0,0025 
12. G2Y2 0,0025 43. Y2GʹOʹGʺ 0,0025 
13. G2Y2Dʹ 0,0025 44. Y2GʹGʺ 0,0150 
14. G2Y2E'2 0,0025 45. Y2IʹOʹYʹ 0,0025 
15. G2Y2E'1Q' 0,1750 46. Y2Oʹ 0,0025 
16. G2G'Qʹ 0,0025 47. Y2Gʺ 0,0025 
17.  G2Q' 0,0025 48. DʹGʹOʹ 0,0275 
18. G3O2 0,0025 49. DʹGʹQʹ 0,0050 
19. G3Y2 0,0025 50. DʹGʹJʹ2OʹQʹ 0,0025 
20. I2 0,1400 51. Eʹ1  0,0175 
21. I2Eʹ2 0,0025 52. Gʹ 0,0125 
22. O2 0,0425 53. GʹOʹ 0,0100 
23. O2Y2Dʹ 0,0050 54. GʹGʺ 0,0055 
24. O2Y2GʹGʺ 0,0025 55. Iʹ 0,0075 
25. O2Y2Jʹ2Oʹ 0,0025 56. Jʹ2Oʹ 0,0050 
26. O2DʹEʹ1GʹQʹ 0,0025 57. Jʹ2OʹQʹ 0,0025 
27. O2DʹGʹ 0,0050 58. Oʹ 0,0125 
28. O2DʹGʹQʹ 0,0025 59. Qʹ 0,0325 
29. O2Jʹ2Oʹ 0,0200 60. Gʺ 0,0500 
30. QY2Dʹ 0,0025 61. b 0,0025 
31. Y2 0,0300 Ca – 0,0612              Na – 16,3    
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Таблица 3. Аллелофонд ЕАВ локуса популяции голштинской 
породы – немецкая селекция 

 
№ 
п/п Аллели  

Частота 
(q)  

№ 
п/п  Аллели 

Частота 
(q)  

1. B2O1Y2Dʹ 0,0092 18. Y2Gʹ 0,0092 
2. B2O1 0,0648 19. Y2GʹOʹ 0,0092 
3. B2O2Y2 0,0092  0. Y2GʹJʹ2OʹGʺ 0,0092 
4. B2Jʹ2Oʹ 0,0092 21. Y2GʹGʺ 0,0370 
5. G2I1  0,0185 22. Y2Gʺ 0,0092 
6. G2Y2E'1Q' 0,2037 23. DʹEʹ2GʹOʹ 0,0092 
7. I2 0,1481 24. DʹGʹQʹ 0,0833 
8. I1Y2DʹEʹ2GʹJʹ2OʹPʹQʹYʹGʺ 0,0092 25. DʹGʹOʹQʹGʺ 0,0092 
9. O1  0,0555 26. Eʹ1 0,0092 
10. O2DʹGʹQʹ 0,0092 27. GʹOʹ 0,0185 
11. O2Gʹ 0,0092 28. GʹOʹGʺ 0,0092 
12. O2Jʹ2Oʹ 0,0092 29. GʹQʹ 0,0092 
13. Y2 0,0092 30. GʹJʹ2OʹGʺ 0,0092 
14. Y2DʹEʹ2GʹOʹ 0,0092 31. GʹGʺ 0,0092 
15. Y2DʹGʹOʹ 0,0092 32. Qʹ 0,0462 
16. Y2DʹGʹOʹPʹQʹ 0,0092 33. Gʺ 0,0277 
17. Y2Eʹ2GʹGʺ 0,0092 Ca - 0,0844 Na – 11,8 

 

Таблица 4. Аллелофонд ЕАВ локуса популяции голштинской 
породы - голландская селекция 

№ 
п/п Аллели  

Частота 
(q)  

№ 
п/п  Аллели 

Частота 
(q)  

1. B2O1 0,0312 8. Y2 0,0312 
2. B2O1Y2GʹPʹQʹGʺ 0,0625 9. Y2GʹOʹGʺ 0,0312 
3. G2O1  0,0312 10. DʹEʹ2GʹOʹPʹ 0,0312 
4. G2Y2E'1Q' 0,2187 11. Eʹ1 0,0312 
5. I2 0,1875 12. GʹQʹ 0,0312 
6. O1 0,0312 13. Qʹ 0,0312 
7. O2Jʹ2Oʹ 0,0312 Ca - 0,0965 Na – 10,4 

 

В анализируемых популяциях потомков I-ой генерации и немец-
кой селекции выявлено 18 одинаковых аллелей, среди которых ос-
новной удельный вес в структуре аллелофонда занимают аллели 
B2O1, B2O1Y2D′, G2Y2E′2Q′, I2, O1, DʹGʹQʹ, Q′, и G″. 

В результатах исследований, проведенных [5] в аллелофонде 
голландской, голштинской, немецкой черно-пестрой пород присут-
ствует большинство аллелей, выявленных в анализируемых нами 
популяциях животных голштинской породы.  
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Рис. 1. Концентрация одинаковых аллелей в популяциях 
 потомков I–ой генерации и немецкой селекции 

 

Интенсивное использование генофонда черно-пестрой, гол-
ландской и голштинской пород в качестве улучшающих во многих 
странах мира ведет к общему генетическому сближению. В этой 
связи следует отметить высокую частоту встречаемости аллеля 
D′G′O′ (0,0275) в популяции потомков I–ой генерации, а также в 
популяции голштинского скота голландской селекции ООО 
«Доксанком» [8].   

Частота встречаемости аллеля DʹGʹQʹ составляет 0,0833, кото-
рый выявлен только в популяции немецкой селекции, является 
специфичным и для бестужевской породы. Аллель GʹOʹ, выявлен-
ный в популяциях животных  потомков I–ой генерации и немецкой 
селекции, является общим для пород красного корня – красной 
степной, красной бурой латвийской, ярославской. Аллели G2O2, 
GʹGʺ, O2Y2GʹGʺ являются специфичными для черно-пестрой поро-
ды. Аллель Y2Gʺ – общая для симментальской, сычевской, 
тагильской и восточно-финской пород, [5].  

Следует отметить специфичность некоторых аллелей 
B2G2Y2IʹOʹYʹ, O2Y2Jʹ2Oʹ, O2DʹGʹ, Y2DʹEʹ3GʹOʹPʹQʹYʹBʺGʺ для анализи-
руемой популяции потомков I–ой генерации. 

Аллель O2Jʹ2Oʹ также является специфичным для данного стада 
и встречается среди животных всех анализируемых популяций, с 
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частотой 0,0200 (потомки I–ой генерации), 0,0092 – 0,031 соответ-
ственно немецкая и голландская селекция.  

Таким образом, подтверждаются выводы [6] о том, что широкая 
распространенность голштинской породы на территории конкрет-
ных стран приобрела в своем современном аллелофонде „оттенок” 
местных пород. 

Коэффициент гомозиготности (Ca) самым низким оказался у по-
томков I–ой генерации – 6,1%, число эффективных аллелей – 16. 
Это говорит о достаточно высокой гетерозиготности и большей из-
менчивости популяции животных потомков I–ой генерации по срав-
нению с популяциями немецкой и голландской селекции с коэффи-
циентом гомозиготности 8,4 – 9,6% и числом эффективных аллелей 
12 и 10 соответственно. 

Полученные результаты имеют практическое значение для вос-
становления генетических ресурсов молочного скота Республики 
Молдова при чистопородном разведении районированных пород. 

Выводы. Популяция животных голландской селекции отличает-
ся большей насыщенностью антигенными факторами – 28,7%, чем 
популяции животных немецкой селекции и потомков I-ой генерации 
– 25,9% и 25,3% соответственно. 

У потомков I-ой генерации и популяции немецкой селекции вы-
явлено 18 одинаковых аллелей, среди которых основной удельный 
вес в структуре аллелофонда занимают аллели B2O1, B2O1Y2D′, 
G2Y2E′2Q′, I2, O1, DʹGʹQʹ, Q′, и G″. 

Аллели B2G2Y2IʹOʹYʹ, O2Y2Jʹ2Oʹ, O2DʹGʹ, Y2DʹEʹ3GʹOʹPʹQʹYʹBʺGʺ яв-
ляются специфичными для популяции потомков I–ой генерации. 
Аллель O2Jʹ2Oʹ – специфичен для стада АО «Айдын»  и встречается 
среди животных всех анализируемых популяций. 

Коэффициент гомозиготности самый низкий у потомков I–ой ге-
нерации, который составил 6,1%, число эффективных аллелей – 
16, что говорит о достаточно высокой гетерозиготности и большей 
изменчивости популяции животных потомков I–ой генерации. 
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